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Genes e Proteinas: Estudo em larga escala

ETIOPATOGENIA'DAS DOENCAS
I <Teoria mistica: causa sobrenatural

eTeoria ambiental: altera¢cbes ambiente no meio fisico

«Teoria dos miasmas: gazes

eTeoria uni-causalidade (Louis Paster): agentes etioldgicos
eTeoria multi-causalidade: agentes etioldgicos + epidemioldgicos
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ESTRUTURA DO GENE
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CONTROLE DE EXPRESSAG GENICA
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TRANS CRIPTONMA

O CONHECIMENTO DA ESTRUTURA DE UM GENE OU DE OUTRO
ELEMENTO FUNCIONAL E SOMENTE PARTE DA RESPOSTA QUE
PRECISAMOS;

A necessidade vai mais além — esta na elucidagéo da func¢éo dos
genes e isso resultard da comparacdo de dados, como interacao de
genomas com o ambiente ou niveis de expressao génicacom o
desenvolvimento normal e patolégico;

«*Por analogia com o termo genoma, que representa o conjunto
completo dos genes (DNA) de um organismo, criou-se 0 termo
TRANSCRIPTOMA, que representa o estudo das caracteristicas e
regulacdo do conjunto completo dos transcritos (RNAs) de uma células,
tecido ou organismaos;
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TRANS CRIPTONMA

++Célula de mamifero tipica — 300.000 moléculas individuais de RNAs mensageiros;

«+Dentro da andlise dos transcriptomas, o primeiro recurso disponivel foram as bibliotecas de DNAs
complementares (cDNA);

«¢Atualmente, uma das Ultimas palavras em tecnologia para o estudo dos transcriptomas séo os
DNA-arrays (assinaturas de hibridacao);

++0 poder dos métodos = milhares de niveis de expressdo podem ser mensurados num Unico
experimento;

« 35, 913 transcritos (incluindo os splicing alternativos)
«» RNASs ndo codificantes
tRNASs (497 genes)
rRNAs (243 genes)
snmRNAs (pequenos RNAs ndo mensageiros)
<+ microRNAs and siRNAs (pequenos RNAs de interferéncia)
<+ snoRNAs (pequenos RNAs nucleolares)
<+ SnNRNAs (pequenos RNAs nucleares)
Pseudogenes (~ 2,000)

TRANS CRIPTONMA

AAnalise de Larga Escala

SSistemas fechados de padrdo de expressao:
< MMicroarray expression profiling

SSistemas abertos de padréo de expresséo:
<+ SSerial analysis of gene expression (SAGE)
< MMassively Parallel Signature Sequencing (MPSS)

Differential
display Microarray H MPSS ‘
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REAL TIME PCR

REAGAE) BNV EABIEA DA POUVIERASE EM
TENMPOREAL

METODO SYBRGREEN
SYBR Green
Primer \
METODO TAQMAN 1 .L /
) Denature probe
= ucrescein quencher Sybr Green I
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REAGAE) BNV EABIEA DA POUVIERASE EM
TENMPOREAL

REAGAE) BNV EABIEA DA POUVIERASE EM
TENMPOREAL

X=X;.ECT

w® X= quant.final de DNA

X=quant. Inicial de DNA da amostra
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REAGAE) BNV EABIEA DA POUVIERASE EM

TENMPOREAL
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REAGAE) BNV EABIEA DA POUVIERASE EM

TENMPOREAL
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REAGAE) BNV EABIEA DA POUVIERASE EM
TENMPOREAL
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AACt = 11.40 for IL1-beta

« If efficiency is 100% then
- Fold change = 21140 = 2702
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